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2.3 Structure secondaire: les chaÎnes polypeptidiques
peuvent se reployer en structures réguIières

iettes que t'hétice alpha, le feuillet bêta, [es coudes

et les boucles

L'hélice alpha est une structure enroulée stabilisée

par des liaisons hydrogène intrachaînes

Les feuillets bêta sont stabilisés par des liaisons hydrogène

entre les brins PolYPePtidiques

Les chaînes polypeptidiques peuvent changer de direction

en effectuant des coudes ou des boucles

Les protânes fibreuses fournissent un support structurel

pour les cellules et les tissus

2.4 Structure tertiaire : les protéines hydrosolubles

se reploient en des structures comPactes

présentant des cores non Polaires

2.5 Structure quaternaire: les chaÎnes

potypeptidiques peuvent s'assembler en

des structures mu[ti-sous-unitaires

2.6 La séquence des aminoacides d'une protéine

détermine sa structure tridimensionnelle
Les aminoacides ont des propensions différentes à former

des hélices alpha, des feuillets bêta ou des coudes bêta

Le reploiement des protéines est un processus hautement

coopératif

Les protéines se reploient par stabilisation progressive

d'iniermédiaires et non par une recherche au hasard

La prédiction de la structure tridimensionnelle

à pàrtir de la séquence demeure un grand problème

Certaines protéines sont intrinsèquement non structurées

et peuvent exister sous plusieurs conformations

lJn mauvais reploiement de protéines et ieur agrégation

sont associés à certaines maladies neurologiques
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Les protéines peuvent être séparées par électrophorèse

sur gel puis révélées
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quantitativement
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par dégradation d'Edman automatisée

Les protéines peuvent être ciivées de façon spécifique

en pltits peptides pour en faciliter l'analyse

Les méthodes génomiques et protéomiques sont

complémentaires

3.3 llimmunologie apPorte des techniques

fondamentales pour ['investigation des protéines

Des anticorps dirigés contre des protéines spécifiques

peuvent être produits

Des anticorps monoclonaux de pratiquement toutes

les spécificités désirées peuvent être aisément préparés

Les protéines peuvent être détectées et dosées

par utiiisation d'un ELISA (dosage par immunoadsorbant

lié à un enzyme)

Le western blotting permet la détection de protéines

séparées par électrophorèse sur gel

Des marqueurs fluorescents permettent ia visualisation

des protéines dans les cellules

3.4 La spectrométrie de masse est une technique

puissanie Pour la caractérisation des Peptides
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La masse d'une protéine peut être déterminée précisément

par spectrométrie de masse

Les peptides peuvent être séquencés par spectrométrie

de masse

Des protéines particulières peuvent être identifiées

par spectrométrie de masse

3.5 Des PePtides Peuvent être synthétisés

par des méïhodes automatiques en phase solide

3.6 Les structures tridimensionnelles des Protéines
peuvent être déterminées par cristallographie
aux rayons X et par sPectroscopie RMN

La cristallographie aux rayons X révèle la structure

tridimensionnelie au niveau atomique

La spectroscopie par résonance magnétique nucléaire peut

révéler la structure des protéines en solution
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