
fean-Louis Serre et coll.

Les D iagnostics

quesénéti



Jean-Louis Serre et coll.

LES DIAGNOSTICS
cÉNÉlqurs
Outre de vastes progrès en recherche fondamentale, le
génie génétiqLre a ouveft Ia voie à de nouvelles techniques
àux nombreuses applications pour l'Homme et son

environnement.

Le but de cet ouvrage est d'erposer de manière sinrple et

exhaustive les principales technologies de la biologie
moléculaire et leurs applications : Ies diagnostics
génétiques, notamment prénatals pour Ies pathologies
majeures, le diagnostic et la recherche en cancérologie
ou en neurologie, Ie diagnostic des maladies infectieuses
bactériennes ou virales, la traçabilité des OCM, la
médecine légale avec les empreintes génétiques pour Ia

recherche en paternité ou l'identification criminelle.
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