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La génétique des populations est à l'intersection de plusieurs
champs scientifiques. EIIe s'ense.igne dans Ies cursus de biologie
qui s'intéressent à l'évolution, Ia biodiversité, I'amélioration des
plantes cultivées et la génétique humaine ou médicale.

Dans ce manuel, les principaux concepts comme I'équilibre de
Hardy-Weinberg, la consanguinité, Ie déséquilibre gamétique,
Ia dérive génétique, la sélection ou l'effet des mutations sont
d'abord introduits de manière totalement intuitive avant d'être
présentés dans leur formulation théorique. Le principe et Ia
réalisation des tests statistiques sont rappelés. L'ensemble est
illustré par une soixantaine d'exemples et d'exercices avec
corrigés détaillés.

Cet ouvrage s'adresse aux étudiants de Licence et de Médecine
(PCEM 1 ou 2) et sera aussi utile aux candidats au CAPES ou à
l'agrégation des sciences de la Vie et de la Terre.
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