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Cétéf/.t, age'm’rxté traitant de la génétique des populations et de I'évo-
: lution molecula:re permet de faire le point sur les connaissances actuelles

dans le domaine de l'évolution. Il s‘adresse aussi bien aux gtudlants.
~ qu'aux ‘enseignants. — >

La pr’emiéré partie, GENETIQUE DES POQPULATIONS, reprend, en les développant,
“les thémes de Génétique et évolution, de C. Petit et G. Prévost. De nombreux
{ - tableaux et courkes, largement commentés, doivent permettre au lecteur de prendre
conscience de la méthodologie de cette science souvent considérée, a tort, comme
| essentiellement abstraite. Les thémes autour desquels gravite actuellement la
recherche en génétique des populations y sont largement développés.

La seconde partie, EVOLUTION MOLECULAIRE présente les résultats récents et
~ les hypetheses qui permettent de comprendre la complexification du monde vivant
;au cours de levolunon =

Les formations ét champs de recherche différents des deux auteurs
assurent une approche vivante de la théorie synthétique"de “‘évolution
tant au point de vue populatlon et organisme que Sous- langle molécu-
Iaire € est la premlere tentative francaise en ce sens. _ -

Les auteurs de-la collection Méthodes ont la double vocation de chercheurs et d'enseignants; ¥
- aussi leurs livres donnent-ils I'exposé le plus a jour des questlons tra:tees, avec une présentatron =
pedageg:que expenmentée et attrayante. Cette synthése permet au lecteur, dans chaque discipline
et & chaque niveau, d’accéder aux stades les plus avancés de la connaissance en percevant
- 'I’ensémble du sujet de fagon claire et en étant informé des développements en-cours. ~ .

Les méthodes sont les habitudes de I’espr;'t
et les économies de la mémoire.
' - Rivarol
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