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Cet ewrage mixte traitant de la généüque des populations et de l'évo-

lution motéculaire permet de faire le point sur les connaissances actuellæ

dâns. le domaine de l'évolution. ll s'adresse aussi bien aux étudiants
qü'aux enseignants

Lâ prernière partie, GÉNÉTIOUE DES POFULATTONS, reprend, en les développant,

les thèmes de Génétique et évolution, de C. Petit et G. Prévost. _De nombreux

tableaux et courbes, largement commentéS, doivent permettre au lecteur de prendre

conseience de la méthodologie de cette science souvent considérée, à tort, comme

essentiellement abstraite. Les thèmes autour desquels gravite actuellement la

rùherche en génétique des populations y sont largement développés. -

La seconde patie, ÉVOUUftOm MOLÉCULAIRE, présente les résultats iécents et

les hypothèses qui permettent de comprendre la complexification du monde vivant

au cours de l'évolution.

Les formations êt champs de recherche différents des deux auteurs

assurent une appro.che vivante de la théorie synthétique de l'évolutian

tant au poinÊde vue poÈulation et organisme que sous{-an$e molécu-

laire,-C,estlapremièretentatiVefrançaise.encésens.--
ÿ

!:::: Les auteurs de:la colléetion Méthodes ont la double vocation de chercheurs et-d'enseignants;-'

aussi leurs livres. donnent-ils l'exposé le plus à jour des guesJions traitées, avec une présentation

pédagogique expérimentée et attrayante. Cette synthèse permet au lecteur, dans chaque di§cipline

...: .êl à chaque- niveâu. d'accéder aux stades les plus avancés de la connaissance en percevant

l'ensemble du sujet de façon claire et en étant informé des développements en cours.

tes méthodes sont les habitudes de l'esprit

et les éconamies de l* mémoirc.

Hermann, éditeurs des sciences et des arts, 293 rue Lecourbe, 75O15 Paris
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